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в процессе кристаллизации мембранных белков
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Малоугловое рассеяние (МУР) – дифракционный метод, широко используемый для 
изучения супрамолекулярной структуры вещества. В молекулярной биологии и биофизи-
ке метод МУР получил распространение в исследованиях растворов белков и др. высоко-
молекулярных соединений, а также изучения мембран, длиннопериодических структур 
(в т. ч. липидных мезофаз) и т. д.

В настоящей работе рассматриваются примеры, а также обсуждаются условия экс-
периментов и особенности обработки данных МУР применительно к исследованию и 
контролю самосборки белковых комплексов, в том числе комплексов мембранных бел-
ков, а также изучению морфологии и динамики матриксов при кристаллизации мем-
бранных белков.

Контроль структуры и олигомерного числа в самособирающихся белковых ком-
плексах с помощью МУР рассмотрен на примере ферритина (нативная форма – 24-мер, 
но при специфических условиях образуется октамер [1]) и актина (в фибриллярной и 
инактивированной форме [2]), а также мембранных белков (МБ), комплексообразование 
которых опосредовано трансмембранной [3] либо цитоплазматической частями [4,5].

Контроль морфологии  матриксов для кристаллизации мембранных белков с помо-
щью МУР рассмотрен на примере исследования типов симметрии и параметров решётки 
в липидных кубических фазах [6] и исследования последовательности морфологических 
переходов в случае кристаллизации МБ, когда стартовым материалом являются липид-
детергентные бицеллы [7].
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